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pBR322S Full Sequence (fully sequenced)

GAATTCctcgaggatatcggatccaagctttctagattcgaaatcgatgagctcaggectagatcttacgtageg
gccgcttaattaaggtaccacgcgtcccggggtttaaacactagtgtcgaccctaggtgtacacaattggecatge
tccggaggcgccgcecctataccttgtetgectececcecgegttgegtegeggtgcatggageccgggecacctecgace
tgaatggaagccggcggcacctcgctaacggattcaccactccaagaattggagccaatcaattecttgecggagaa
ctgtgaatgcgcaaaccaacccttggcagaacatatccatcgcgtceccgeccatctccagcagccgcacgcggecgeca
tctcgggcagecgttgggtecctggceccacgggtgecgcatgatcgtgetectgtegttgaggacccggctaggetgge
ggggttgccttactggttagcagaatgaatcaccgatacgcgagcgaacgtgaagcgactgctgctgcaaaacgt
ctgcgacctgagcaacaacatgaatggtcttcggttteccgtgtttcgtaaagtctggaaacgcggaagtcagcgce
cctgcaccattatgttccggatctgcatcgcaggatgectgectggctaccectgtggaacacctacatctgtattaa
cgaagcgctggcattgaccctgagtgatttttctctggtccecgecgecateccataccgceccagttgtttacecctcecac
aacgttccagtaaccgggcatgttcatcatcagtaacccgtatcgtgagcatcctctectegtttcatecggtatceca
ttacccccatgaacagaaatcccceccttacacggaggcatcagtgaccaaacaggaaaaaaccgcccttaacatgg
cccgctttatcagaagccagacattaacgcttctggagaaactcaacgagctggacgcggatgaacaggcagaca
tctgtgaatcgcttcacgaccacgctgatgagctttaccgcagctgcectcecgegegtttecggtgatgacggtgaaa
acctctgacacatgcagctcccggagacggtcacagcttgtctgtaagecggatgccgggagcagacaagcecccgte
agggcgcgtcagcgggtgttggcgggtgtcggggcgcageccatgacccagtcacgtagecgatagecggagtgtata
ctggcttaactatgcggcatcagagcagattgtactgagagtgcaccatatgcggtgtgaaataccgcacagatg
cgtaaggagaaaataccgcatcaggcgctcttcecgettectegetcactgactecgetgegecteggtegttegget
gcggcgagcggtatcagctcactcaaaggcggtaatacggttatccacagaatcaggggataacgcaggaaagaa
catgtgagcaaaaggccagcaaaaggccaggaaccgtaaaaaggccgcegttgectggegtttttceccataggectecg
cccceccecctgacgagcatcacaaaaatcgacgctcaagtcagaggtggcgaaacccgacaggactataaagatacca
ggcgtttcccecctggaagctceccecctegtgegectectectgtteccgacecctgecgecttaccggatacctgteecgectt
tctceccecttecgggaagecgtggegetttectcatagectcacgectgtaggtatctcagttecggtgtaggtegttegete
caagctgggctgtgtgcacgaaccccccgttcagecccgaccgctgegecttateccggtaactatecgtecttgagte
caacccggtaagacacgacttatcgccactggcagcagccactggtaacaggattagcagagcgaggtatgtagg
cggtgctacagagttcttgaagtggtggcctaactacggctacactagaaggacagtatttggtatctgcecgetct
gctgaagccagttaccttcggaaaaagagttggtagctcttgatccggcaaacaaaccaccgctggtageggtgg
tttttttgtttgcaagcagcagattacgcgcagaaaaaaaggatctcaagaagatcctttgatcttttctacggg
gtctgacgctcagtggaacgaaaactcacgttaagggattttggtcatgagattatcaaaaaggatcttcaccta
gatccttttaaattaaaaatgaagttttaaatcaatctaaagtatatatgagtaaacttggtctgacagttacca
atgcttaatcagtgaggcacctatctcagcgatctgtctatttcgttcatccatagttgcecctgacteccgacgacyg
gggagtcagcataaccccttggggcctctaaacgggtcttgaggggttttttgttatttgeccgactaccttggtg
atctcgcctttcacgtagtggacaaattcttccaactgatctgecccgecgaggccaagecgatecttecttettgteca
agataagcctgtctagcttcaagtatgacgggctgatactgggctggcaggcgctccattgecccagtecggcagcg
acatccttcggcgcgattttgeccggttactgecgectgtaccaaatgcgggacaacgtaagcactacatttcgetceca
tcgccagcccagtcgggecggcgagttccatagecgttaaggtttcatttagecgectcaaatagatecctgttcagga
accggatcaaagagttcctccgceccgectggacctaccaaggcaacgctatgttcectettgettttgtcagcaagata
gccagatcaatgtcaatcgtggctggctcgaagatacctgcaagaatgtcattgecgctgceccattcectccaaattge
agttcgcgcttagctggataacgccacggaatgatgtcgtcgtgaacaacaatggtgacttctacagecgcggaga
atctcgctctctccaggggaagccgaagtttccaaaaggtcgttgatcaaagctecgeecgegttgtttcatcaage
cttacggtcaccgtaaccagcaaatcaatatcactgtgtggcttcaggccgccatccacagcggagecgtacaaa
tgtacggccagcaacgtcggttcgagatggcgctcgatgacgccaactacctctgatagttgagtcgatactteg
gcgatcaccgcttccctcatgatcacctceccttacattatacgagceccggatgattaattgtcaa

Zero Cutters in pBR322S

Enzyme Cuts Recognition Sequence
AatIT GACGTC

Afl1II CTTAAG
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AleI 0 CACNNNNGTG

Apal 0 GGGCCC

AscI 0 GGCGCGCC

AsiSI 0 GCGATCGC

Bael 0 (N) 5 (N) 10ACNNNNGTAYC (N) 7 (N) 5

BbvCI 0 CCTCAGC

BmgBI 0 CACGTC

BmtI 0 GCTAGC

Bsal 0 GGTCTCNNNNN
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